o®on®, GRADUATE SCHOOL OF
"r\ FRONTIER SCIENCES

IWERSITY OF TOKYO

$11E15°J LEERES

S 5% 3/31H

2023.3.31 (&)
TSLERGAS

HADT / LHRDOHREEDLETOSEROREICONT

REKXF KRR REAHRER
ATAHIVEBRERER/ ER TSI A 5—
REKE 7/ LERPERTREE

AR

g THE UNIVERSITY OF TOKYO
1-



| T—REERS (RX - H4ll)
.S —2Ty¥—: NovaSeq6000 x 2& | WGS : 50,000/year

CY =T Y
CY—s T Y

Cy—HTH—

NovaSeq6000 (DX) x 1&

MGIT7 x1; G400 x 1
PromethlON x 4

WGS : 10,000/year

- Robot :  XT-AUTO/Hamilton/Analytik Jena

* Robot (MGI) :

* Nano dispenser :

VTNt

ERNEHROT—SEL-BRILR

STP3000/NE960

Mosquito (LV/HV/Dragonfly): Olink
- QC : TapeStation/FemtoPulse

10X Chromium x 3

*(Cluster server@KOG: 2500 core;

(NBDCODEH B

Luster 2PB/Tape 6PB

RECHA AT T — 2 RATEE
ShH—) S—" 23

X Xenium/StereoSeq F\
1R

- (Cluster server: 800 core; Luster 600Gb/Tape 1PB+ GPUx40)

Zimr=9)

XA AR - IR s E - 0—F vy~ 2017, 2020 [cY R k7T

A—R<w7 2020 [2YREFvTEhT- 15 3238
B 9 AXiEEE 9
TEHm 14 &
4= 1 HBEEP 2
HBeETE 14 “*

BsL-4fEs% Pigs LI B AR Sl OB

(RIFA )

[SER eVl m b N [N BVE 3]

(BEHBEATF K8 AF)

T may/LEAFRETEIS0 FKE

SEREZ. 1 (EFAD)
G LERE [ e ||
TR RIED

TR T~

(O—F=>7 2020

PSS ey i
BERRFRERR 436 5 ke

AT EREL

q CLHL ERFE
- I SEFEEIGD%’F”&?I?%)?E& fRHIBFEIEATND,

BFERERFHERE(AMED)
SCARDA

BioBank JAPAN

-----

&
S 77 54 YTRR

i‘i

IFI-HR] YFI-RG2 Y- Mn3

~ | -
™ rd
vm—rm 7

Lus—R WEER(
oAk BT MR- 0E e
Ps /.,-;nﬂmﬂﬁig\\ : E SResaasREIE
PO O B —
Y TL AR N TV B e nzm —‘|
I [
AR ! e
" —F—a FIER T 0000 LT
by T LA ILHLS . Pl
I e

g XHE5 /LXIE

100-1504 /£ D H R R
_)-


プレゼンター
プレゼンテーションのノート
22．機器整備については、先行して本部経由で機構に導入頂きました NovaSeq6000DX に加えて、今回分注器、リアルタイムPCR、核酸定量装置を導入することが出来、今後も実費のみでモニタリングが継続できる予定です。
以上、1年間でしたが、ゲノム医科学の技術が、学内や地域の新型コロナウイルス対策に貢献することができたことは、基礎研究者を中心としたグループのメンバーにとっても大変得難い貴重な経験となりましたことを感謝申し上げます。また、献身的なご協力を頂いた東京大学保健センター、並びに本部施設部の皆様に厚く感謝申し上げます。
今後、このシステムを使って、学内ウイルス・モニタリングは続けるとともに、HUへの技術移転、三井不動産へのシステムの移転などを図りたいと考えております。以上です。
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プレゼンター
プレゼンテーションのノート
ゲノム関連研究は、医学生物学にパラダイムシフトをもたらしました。19世紀以来、病原菌から疾患遺伝子へと変遷してきた近代医科学は今日ビッグデータを基盤としています。すなわち、生体内の分子の時空間的状態の可能な限りすべてを計測して、Big Data として抽出して生命像を解明可能となりました。これがヒト疾患の解明による予防診断治療に直結することから、ゲノム医科学は世界の国家戦略の上でも医学生物学の最大の課題となっています。米国ではプレシジョン・メディシンに110億円、英国でもGenomics England に330億円が投資され、中国では1兆円計画が進んでいます。日本はゲノム医科学の先進国で、応用領域に一定の研究費が措置されていますが、将来を見据えたデータ解析環境整備が喫緊の課題です。
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Genetic regulation of the hum*n plasma proteome|in

UK Biobank (n=502,414")

54,306 UK Biobank participants
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K. Pendergrass®, Corran Pickering'”, Bram Prins'’, Anil Raj'"', Jamie Robinson', Anurag Sethi'', Lucas
D. Ward"®, Samantha Welsh'", Carissa M. Willis", Alnylam Human Genetics, AstraZeneca (Genomics
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368 Inflammation

1,4725 anal

Randomised baseline | Consortium selected

(6:3.6%) of which were cell type-specific. We
show how eQTLs have dynamic allelic effects in
B cells that are transitioning from naive to mem- PIVERSITY ATLAS
ory states. Overall, we identified a set of 1088 V202

eSNP-eGene (a gene with an eQTL) pairs ex-
pressed across the B cell maturation landscape, |
of which 333 have a statistically significant
change in their allelic effect as B cells differen-
tiate. Of these, 66% were only identified from
the dynamic eQJTL analysis and were not ob-
served when testing for effects independently
in cell types, highlighting the importance of in-
vestigating cell state-specific effects that underlie
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Single-cell eQTL mapping identifies cell type-specific
genetic control of autoimmune disease
Seyhan Yazart, Jose Alquicira-Hernandez+, Kristof Wingt, Anne Senabouth, M. Grace Gordon,

Stacey Andersen, Qinyi Lu, Antonia Rowson, Thomas R. P. Taylor, Linda Clarke, Katia Maccora,
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INTRODUCTION: The human immune system
has evolved to maintain tissue homeostasis
and target exogenous paghagens by regulating
specialized cell popu]atl

seq) data from 127 million peripheral blood
mononuclear cells (PMBCs) collected from

2 dgngrs. We dgveloped a framework for
ym@p hgnn tiajsmm cells, and by
stantial variation between indivi s, defin- | combining the schNA-seq data with genotype

ing how people vary in susgeptibJity to dise;

and respond to pathorf X GRA N | VAU e gmty

RATIONALE: Our knowledge of how genetic dif-
ferences contribute to immune variation at the
cellular level has been limited by two main chal-
lenges in the generation of data at single-cell
resolution. One of these challenges is to se-
quence from many individuals and the other is
to sequence a large number of cells from each

data, we mapped the gengtic effects on gene

quantitative trait loci (eQTLs). We show that
maost of these have an allelic effect on gene
expression that is cell type-specific. Our results
replicated in two independent cohorts, one of
which comprises individuals with a different
ancestry to our discovery cohort. Over all loci,
our diseovery and replication cohorts have a

immune cell function. We investigated how
e(JTLs affect the expression variation of essen-
tial immune genes in specific cell types and
provided experimental support for established
hypotheses of cellular mechanisms in complex:

ociation
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and identified significant enrichment of gene-
tic effects operating in a cell type-specific man-
ner. Through eolocalization of single-cell eQJTL
and genome-wide association study (GWAS)
loci, we found that 19% of cis-e)TLs share
the same causal locus as a GWAS risk associa-

tion. Using a Mendelian randomization ap- [
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Multidimensional single-cell analysis of human

peripheral blood reveals characteristic features of
the immune system landscape in aging and frailty
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プレゼンター
プレゼンテーションのノート
Update on 220226
After re-processing
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プレゼンター
プレゼンテーションのノート
22．機器整備については、先行して本部経由で機構に導入頂きました NovaSeq6000DX に加えて、今回分注器、リアルタイムPCR、核酸定量装置を導入することが出来、今後も実費のみでモニタリングが継続できる予定です。
以上、1年間でしたが、ゲノム医科学の技術が、学内や地域の新型コロナウイルス対策に貢献することができたことは、基礎研究者を中心としたグループのメンバーにとっても大変得難い貴重な経験となりましたことを感謝申し上げます。また、献身的なご協力を頂いた東京大学保健センター、並びに本部施設部の皆様に厚く感謝申し上げます。
今後、このシステムを使って、学内ウイルス・モニタリングは続けるとともに、HUへの技術移転、三井不動産へのシステムの移転などを図りたいと考えております。以上です。
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